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Identifiquen la xarxa d'interaccions entre proteines més complerta
associada a I'Alzheimer

Cientifics de I'IRB Barcelona i del Programa Conjunt IRB-BSC descobreixen 200 noves
interaccions entre proteines que podrien estar relacionades amb la malaltia.

Barcelona, 17.12.10.- Investigadors de I'IRB Barcelona i del Programa Conjunt IRB-BSC
descobreixen mitjancant I'analisi d’interaccions entre proteines nous mecanismes moleculars
gue podrien estar involucrats en el desenvolupament de la malaltia d'Alzheimer. L’estudi, fruit
del treball interdisciplinari entre bioinformatics i biolegs cel-lulars, esta liderat per
I'investigador ICREA Patrick Aloy, i es publica avui a la prestigiosa revista Genome Research,
referent al camp de la genomica.

La malaltia d'Alzheimer és una malaltia neurodegenerativa associada a l'edat. Malgrat els
esforgos realitzats durant els ultims anys per entendre els mecanismes que la desencadenen,
encara no es disposa de tractaments eficacos que puguin combatre-la. El treball liderat per
Aloy revela noves dades moleculars i funcionals que ajudaran a entendre millor la malaltia i al
desenvolupament de noves terapies.

De 'ordinador al laboratori

Les proteines sén els instruments moleculars que fan servir les
cél-lules per executar les seves funcions. Normalment no
actuen soles, sind que interactuen entre elles formant xarxes
mobils. En aquest estudi els cientifics analitzen d’una manera
&  global la biologia de la malaltia d'Alzheimer, i no de forma
. individualitzada, com s’ha fet a la majoria dels estudis
realitzats anteriorment. "En aquest treball combinem metodes
computacionals amb altres experimentals per poder estudiar
B les connexions entre les proteines i contextualitzar-les amb el

Fig. 1 Representacié dels seu entorn”, explica Aloy.
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per estudiar les milers de possibles interaccions entre les
proteines involucrades en la malaltia o candidates a ser-ho, com aquelles produides per gens
que es localitzen en regions cromosomiques relacionades amb I’Alzheimer. Com a resultat van
obtenir un total de 200 noves interaccions. Aquesta informacid, afegida a la que ja se sabia, ha
permes fer el mapa d’interaccions entre proteines més complert associat a I’Alzheimer, on hi
ha representades 6000 interaccions en les que participen 1.700 proteines diferents.

L'analisi computacional de totes aquestes interaccions, que I
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funcions cel-lulars semblants. Algunes d’aquestes funcions
suggereixen nous mecanismes moleculars que podrien estar
relacionats amb Ia.malaltla. \Un cIa?r e>'(emple e§ la prote.zllna! Fig.2 La proteina ECSIT relaciona
ECSITE, que relaciona estres oxidatiu amb inflamacid i | estres oxidatiu, inflamacio i
alteracions en les mitocondries. Aquestes dades indiquen | disfuncions mitocondrials
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gue aquests processos podrien estar relacionats amb el
desenvolupament de la malaltia.

Un greu problema dels paisos desenvolupats o en vies de desenvolupament és 'augment en la
prevalenca de la malaltia d’Alzheimer, degut principalment a l'augment progressiu de
I’esperanca de vida i la millora de I'assisténcia sanitaria i de les técniques de diagnostic. Aquest
treball obre la porta a noves investigacions destinades al seu tractament.
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